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ESUMO DO PROJE

O objetivo deste projeto € monitorar a diversidade genética de SARS-CoV-2 no Distrito Federal, identificar padrdes de distribuicdo espago-temporal e
correlacionar a diversidade genética viral com o estabelecimento de meméria imunolégica dos pacientes, de curto e médio prazo.

1)primeira coleta 2)segunda coleta.

Meta 1: obten¢éo das de di regides do DF

Meta 2: arquivos com as sequencias para serem

Meta 3: Identificacdo dos padrdes filogenéticos 2) anlise da di inacao espaco:

Meta 4: das vari. genotipicas com os a os dos

Meta 5: das e andlise das

Meta 7: inagao do indice de proli o dos linfécitos obtidos dos pacientes e expressao de marcadores de superficie por citometria de fluxo na:

Meta 8: Determinacéo dos niveis de citocinas por kit i e marcadores celulares por citometria de fluxo na: 1)primeira coleta 2)segunda coleta
Meta 9: Determinacéo do indice de proli 3o celular por cif ia de fluxo e pi de citocil por kit
Meta 10: Di inacdo dos niveis de IgG total, IgG1, IgG2a no soro por Elisa dos pacientes na: 1)primeira coleta 2)segunda coleta.
Principais etapas programadas Data Prevista Estégio atual

Indicadores de Desempenho (KPIs)

NOK  ATENGAO OK

Status

Metal até 30/04/2021 : Esta etapa foi 100% ja realizada e superado em muito a meta Em anadamento
As p ias com os itais ja foram i Coletas em
Meta 5 até 30/04/2021 :pleno andamento 80% das amostras coletadas.100 % para andlise Em andamento
filogenética e 80% para a parte imunolégica.
. _— . Os reagentes necessarios para os ensaios todos sendo adquiridos. Compras em pleno andamento.
Meta Geral der ! até 30/04/2021 : cjeras em andamento Aprox. 70 % j& adquiridos.
Em andamento.
Atividades em pleno andamento com 100% atingido. Mais de 300 Aproximadamente 80 % da metas
. ja foram i A andlise de &0 com atingida. Determinag&o de
Meta2,3e4 ate 31/05/2021 sequenciamento (varinates) e regido do DF sendo estabelecida. Assim :variantes predominantes no DF.
como reinfecgdo. Variante P1 predominante. Assessoramento a Secretaria de
Saude do DF.
Iniciado. Sequéncias sendo
Meta 6 até 31/05/2021 : Em execucéo baseada nos resultados de sequéncias das metas 3 e 4 :analizadas para sintes dos

peptideos selecionados

Metas 7, 8, 9 e 10

Pontos de atencdo Nivel risco

Algumas etapas (metas) do projeto tiveram um atraso inicial de 60 dias devido ao

até 31/08/2021 : aguardando a finalizagéo dos dados da meta 5

Resolugdo / Providéncia

Etapas agora efetivamente
iniciadas em andamento

Responsavel

participantes

néo deposito do dinheiro. Dinheiro foi depositado em 28/09/2020 FRACO Recurso financeiro liberado. Depésito foi efetuado em 28/09/2020. Projeto em andamento
com as etapas previstas - Ver infome em anexo. FAPDF
Aprovagao do projeto pelo CEP/FS e demais comités de ética FRACO Projeto aprovado pelo CEP/FS atividades liberadas. Aprovado nos conselhos das Instituicdes Anamelia L. Bocca

Agora as etapas estdo em plena izag&o, apesar das difi de agdes de

impostas pela eas ices impostas pela UnB,




PRINCIPAIS ACOES REALIZADAS (PERIODO ANTERIOR) Més/Ano ago/20

Relatério de Sequenciamento de Amostras de SARS-COV-2 (Agosto de 2021):

Desde janeiro de 2021, pesquisadores da Universidade de Brasilia (UnB) e servidores do Laboratério Central de Satde Publica do Distrito Federal (LACEN-DF) firmaram uma parceria na pesquisa e execugao de novos protocolos de
sequenciamento de genomas de SARS-! COV 2, visando o monltoramento gendmico do Sars- CoV 2 circulantes no Dlstnto Federal, subsldlando as agdes de vigilancia e combate da pandemia do novo coronavirus.

Entre os dias 13 e 27 de agosto foram 47 de escolhidos (Unidade - Virus Todas as foram idas e amplificadas e sequenciadas nas dependéncias
do LACEN-DF e do Instituto de Biologia da UnB.

Ao todo foram sequenciados amplificados e sequenciados 38 genomas com a plataforma MinlON. Os dados gerados foram analisados com o objetivo de identificar mutagdes gendmicas e linhagens dos virus. A variante mais
abundante foi a variante Delta, detectada em 32 amostras (84,2%). A variante Gamma foi apenas em 6 (15,8%).

Atividades Realizadas em Agosto de 2021

Foram realizados os ensaios finais de dosagem qualitativa de anticorpos por ELISA nos soros dos voluntarios previamente coletados e armazenados, finalizando a analise dos pacientes graves. Foram iniciados também os ensalos de mulacao
dos anticorpos de citometria, incluindo ensaios piloto de marcagéo e a calibragéo do citdmetro. Para tal, células de voluntérios daveis foram utili sendo esti ou ndo com lina A.

com cada anticorpo em diferentes concentragdes foram realizadas, para determinar a concentragéo ideal de uso em nosso modelo. Também foram testados diferentes protocolos de marcagao, em tubo e em placa de cuItura

PRINCIPAIS ACOES PLANEJADAS (PROXIMO PERIODO) Més/Ano set/20

Previstas para de 2021. O més de preveé a finalizagdo do sequenci de aprox. 50 amostras. Elaborag&o de dois artigos de divulgacao cientifica e elaboracéo de relatérios de consolidagao para o Lacen - DF.
para de 2021 Sera reallzada a padronizacao da técnica de ELISA quantitativo para a anélise do soro dos voluntarios previ te ear Serédo i os ensaios de titulagdo destes
anticorpos, ensaio piloto de e do focando nas cc ias para a analise dos varios fluoréforos que seréo utilizados em conjunto nas células coletadas dos voluntarios.

INFORMAGCOES RELEVANTES PARA STAKEHOLDERS




